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Solucoes de combate a Psa




Porqué o Microbioma?
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a Metagendmica




OBIJETIVOS

Conhecer quais sdao as estirpes pertencentes as populacdes
maioritarias presentes em pomares saudaveis e afetados pela
infecdao por Psa

Influéncia da doenca (Psa) no microbioma. Ha diferenca entre
machos e fémeas?

Procurar estirpes ou consorcios de estirpes como ativadores
gue potenciem o sistema imunitario da planta podendo ser
integrados em estratégias de prevencdo e/mitigacdo da
infecao por Psa

Procurar potenciais antagonistas para integracado em
estratégias de controlo da doenca

Testar a capacidade de induzir genes de resisténcia em plantas
de Actinidea e a capacidade de colonizar os tecidos da planta
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Resultados

Objective 2
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Female - Health

W Bacteria_unclassified
m Spirosoma
W Cyvanobacteria_unclassified
W Lactobacillus
® Aureimonas
Rhizobium
B Acidiphilium
W Sphingomonas
wouncultured ge
Variovorax
Massilia
Deltaproteobacteria_unclassified
Erwinia
B Gammaproteobacteria_wmclassified
W Pseudomonas

Influencia da doeng¢a no microbioma. Diferengas entre machos e fémeas

Male - Health

Cytophagaceae_unclassified
Cytophagales_unclassified

B Deinococcus
1174-901-12 ge

W Metinlobacteriaceae_unclassified

B Rhizobiales_unclassified

BMN _122.2a ge
Zymamonas
Burkholderiales_unclassified
Xylophilus
Oxalobacteraceae_unclassified
P30B-42 ge

® Rahnella

B Pseudomonadaceae_ge

Female - Disease

Male - Disease

u Hymenobacter
Epilithonimonas

B Paenibacillaceae wunclassified

B Jurantimonadaceae_unclassified

W Methylobacterium
Acetobacteraceae_nclassified

u Sphingomonadaceae_unclassified

B Sphingomonadales_unclassified
Comamonadaceae_unclassified
Duganella

B Rugamoncs

B Enterobacteriaceae_unclassified
Sodalis
Pseudomonadaceae_unclassified

Maior diversidade em
machos doentes ??



Resultados

Objective 2

Suma de Female Health
(e *
8117490112 ge
8 Acdphibum
B ACUnOMyes
8 Alstipes
8 Anderobacilius
B Bacilceae_unclassified
W Bacteroidetes unclassfed
& Bdelovibr o
BRndl ge
@ Burtholderiacede unclnwfied

& Candidatus_Fritschea

B Celiglomonadaceae unclanwified

8 (hitinoghagaceae _unclansfied

® Crobacter

Suma de Malke Health

8 Acetobacteraceae _unclassified

8 Acdobacteriaceae (Subgroup 1)
8 At e robeum

8 Aphaprotecbactera undassifed
B Arsenophonus

080l _unclassifed

8 Barneseily

8 Betaprotecbacteria_unclassified
8 Br evundimonas

8 Buriholderiades undassified

8 Canddatun Hamitone la

8 Celiylomonas

8 Chiorofienales_unclassified

8 Comamonadaceae _unclassified

Suma de Fermale Disease

8 ACK errobacteracese ge

unclnaled 8 Acinetobacter

" Alpla

" Alysieba

8 Arthrobacter

8 Bacilus

» Bartonella

8 Bifidobacteroeae _unclassified
8 Brochotheix

8 Burkholderia Par sbur iholderia
8 Candidatus Uz s

8 Celivibrio

® Chioroflen)_unclassfed

8 Corynebacterium 1

8 ACGmucrobiale s unclassfed
8 Actinobacteria_ unclassified
8 Acalgenaceae unclaswfied
® Amnbacterum

8 Auremonas

B Bcteria_unchissified

" BD1.7_clade

8 Bfidobacterium

8 Buchnera

® Butyravibrio 2

® Caudobacter

8 (hatnophaga

# Chryseobacterium

® Curtobacterum

Suma de Malke Disease

Aumento da

diversidade, mas nao

ha diferengas



Objective 2 Diversidade microbiana

Tolerancia ao estresse abiotico

= ; Aumento da respostaimune
Protec¢ao contra patogenos

Crescimento e desenvolvimento / Fisiologia do metabolismo

Microbioma

Negativo

Doencgas em plantas




Estirpe para o
biocontrolo

Microbiota

Testar a «patogenicidade» da
Hospedeiro estirpe o estirpes em folhas de
Nicotiana sp.




Objective 4 Procurar estirpes ou consorcios de estirpes como antagonistas

hENY

Hospedeiro
Suscetivel

l
F X

Condi¢oes ambientais
favoraveis

Patdégeno

Hospedeiro
Suscetivel

Estirpe de Patégeno

biocontrolo



Testar em diferentes formulacdes a
capacidade de crescimento das estirpes
selecionadas a compostos de cobre




Testar a capacidade de induzir genes de resisténcia ==y

em plantas de Actinidea

Testar a capacidade de colonizar os tecidos da
planta
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